miRBase precursor : dme-mir-9388_M10028938
Total read count 184
dme-miR-9388-5p_MIMAT(0285238 read count
remaining reads 160

freq.
»
1 o

0.75%

0.25um

dme-miR-9388-5p_MIMAT0035238

~
Al\ ||II'LI| J’TIITlgib" YA
GUA % BAUG
A ABEARG
e
AY

length

5"- caaguauuuugguacguauguauguauguacauacauguguauaugguacauucauguaguacauacauacauauguaugcaaguacguacg

- = (CCCCC- - Q- CCCaaaaCCl--+33323--333333333333333303033030) - I - - - - -
............... QUAUGUAUGUAUGUACAUR - - « = -« o« x o e o e o m e e e e m e e e e e e e e e e e m e e e ee e nan
............... QUAUGUAUGUAUGUACAURIC - -« — — - o o o o o oo
............... QUAUGUAUGUAUGUACAUACA - - - - - - - - - o e
............... QUAUGUAUGUAUGUACAUACAU - - « - -« « « & o e c m e o e e e m e e e e e e e e e e m e e e e eamem e
............... QUAUGUAUGUAUGUACAUACAUG - - - - -« - o o o s
....................................................... AguaguacauacauacauaUg. . - « - -« uuunnnn-
....................................................... uguaguacauacauacauaug - - « - <« cecwamn--
....................................................... uguagUacCaUaCaUACAUAUGU - « « « -« ««« v e e - -
....................................................... uguagUacaUaCauGCaUAUGU . « « « v v v vvvennn
........................................................ guaguacauacauacaual. - « .« «ccwcwaoan--

-3"
reads
1
1
11
5

exp

3
3

O O r O O Fr OO O O O

sample
seq
seq
seq
seq
seq
seq
seq
seq
seq
seq
seq



