miRBase precursor : dme-mir-210_MI0000376

Total read count : 163
dme-miR-210-5p_MIMATO0020816 read count AC Ag
dme-miR-210-3p_MIMATO00D0355 read count U
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dme-miR-210-3p_MIMATO000355
5"- aaaggugcuuauugcagcugcuggccacugcacaagauuagacuuaagacucuugugcgugugacagcggcuauuguaagaggccauagaagcaacagee -3 exp
-+ - (CC- Q- - - (O - CCCCaCCCCemmmmmmamenas 23333332-332-903330)---330))--))) - - - - (---)- reads mm sample
............... AQCUJCUYGYCCACUGCACAAG - = - - - = = = = =« = = m e e mm e m e m e m mm e e e e e e e e e e 3 0 seq
............... fTeTol6{s [o1¥{s o] oToz:To1U oo TorT: T I- U 1 1 seq
............... AQCUJCUYJYCCACUGCACAAG@ - - - - = = = = =« = = m e m e m e e m e m e e @ m e m e e m e e e e e e ea e 26 0 seq
............... AYCUJCUAQCCACUGCACAATA - - - -« = = = =« e m e e mm e e m e e m e e e e e e e e 1 seq
............... fzTeTolVlsTel¥ls o oToz:To1U e or: Lot - T F- TN 1 1 seq
............... oTe [o10TToIUTu [ [odox= Yot Lo [ox= Tz F- Lo F- T 13 0 seq
............... agCUQJCUQYCCACUGCACAAGAUU - « -« -« - e c o m e e e e e m e e e e e e e m e e e e e eeeaeaaaan 1 0 seq
............... agCugCuUggCCaCUgCaACAAGAUA. - . . - v et e e e e ma e e ama e e e e 1 1 seq
................ JCUQCUYYCCACUGCACAAYA - « - = « -« -« = x o x m e m e e e e e m @ e e e e e e e e e aaeeeeeaaaeaan 1 0 seq
................................................... CUUgQUQYCOUIUYACAGCYTCU - - - - c v e e e i eee e ea e eae s 9 0 seq
................................................... [o¥[¥e[Vls oTs [V e UeT=Toz=To ole ool I- U 6 0 seq
................................................... cuugugcgugugacageggeuaC. . .ov v i ittt 2 1 seq
................................................... CUUgUQCOUgUYACAGCYICUAU - - -« v o o ee e e i eam e eae e m s 35 0 seq
................................................... cuugugecgugugacageggCuaA . . ... w it e i i e e e 2 1 seq
................................................... cuuguglgugugacagCggCUAU . « « « v v v v v e e 1 1 seq
................................................... CUUgUYCQUQUYACAgCYYCUAUU - « -« v e e e e c e ce e e ma e 1 0 seq
................................................... cuugugcgugugacageggCUauA. - .. e oo e i e i e i e 2 1 seq
.................................................... UUgUQGCUGUYACAGCYYCU - - -« v e e mw e e mwme e mee e een 6 0 seq
.................................................... uuguUQgCUQUYACAYCYCUAU - -+« - - e e e e we e e me e e 46 0 seq
.................................................... uugugecguguUQgacageggCuaA . . .o e it i i e e e 1 1 seq
.................................................... uugugcgugugacagcUgCuau. - - oo e e eeeemmm e maa e e e aa 1 seq



