miRBase precursor : dme-mir-1001_MI10005863

Total read count 139
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............... UggQUABACUCCCAAGUAAC. - - - - e e e e emeeaaaacacaaacaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaanannn 1 1 seq
............... UQQQUAAACUCCCAAGCAUCA - - -+« - c e e e e e e e e e e e e e e 1 1 seq
............... UgggUaaaCUCCCAAQUAUCG. - . - vt e i e e e aeemeceamameeneana e e aea e e 1 1 seq
............... UQQQUABACUCCCABAJAUCA - - - - - - e e ammmmmmmaaaacaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaannn 1 1 seq
............... UQQQUAAACUCCCCAGUAUCE - - -+« - m e e e c m e e e m e e e e e e e e e 1 1 seq
............... UQQQUAAACUCCCAAGAAUCA . -« -« e e e ne e mmmemmeama e nscanamscnsananaennenannnenns 1 1 seq
............... UgggUaAaaCUCCCAACHAUCA - - - - - e e e emmeamaacaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaanannn 1 1 seq
............... UQQQUAAACUCCCARAGUAUCE - - - « =« - - e e e e m e e e m e m e m e e m e e e e 19 0 seq
............... (ST eTs [VE=Fo=ToTU Lot o o= oo o U U o U 1 1 seq
............... UQYQUAAACUCCCAAYGAUCAY - « - =« -« « o x m e n ot e m e m e e e e m e e e e e e e e 4 0 seq
............... UgQgQguUaaaCUCCCAAGUAUCAA . . . . o o o e e o e e e e ee e e e e e eae e 1 1 seq
............... UQYQUAAACUCCCAAYGAUCAYY - - =« - =« « = x m o w s mw e m e m o m e e e e e me e 5 0 seq
............... uggguUaaacCACCCaaggAUCAYY - - - - = = = = a e aaammmnmnnaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaanannn 1 1 seq
............... UQgQUAAACUCCCAAYGAUCAGYU - - « - -« c e mm e nmw e m e m e e e e m e e e e e a e 1 0 seq



